R1 vs RO. Fold change >1.

RO R1
Signal |Detection D;t\?;ﬂc;n Signal | Detection D;t\:aaciﬂc;n Losg:glggtli .
1,3 A 0,83] 53,9 P 0,04] 4,42
17,1 A 0,63] 94,1 P 0,04 2,07
189,2 P 0 434 P 0 1,04
150,4 A 0,15 390,2 P 0,02] 1,02
67,5 P 0,02] 125,5 P 0 0,89
140,7 A 0,22 230,2 P 0,01 0,83
95,1 A 0,11 1245 P 0,01 0,78
119,3 A 0,11 153,7 P 0 0,73
94,5 P 0,01] 1429 P 0 0,66
65,1 P 0,03] 104,3 P 0 0,65
2279 M 0,06] 297,6 P 0,01 0,63
78,2 A 0,07 167,4 P 0,01 0,61
94,8 P 0,04] 136,3 P 0] 0,6
79,6 P 0] 1345 P 0 0,59
256 P 0 336 P 0 0,58
193,4 P 0,01 239,3 P 0 0,57
92,6 P 0,01 114,9 P 0 0,57
161,2 P 0] 2475 P 0] 0,56
2274 P 0,03] 348,1 P 0,01 0,54
623,7 P 0,01 749 P 0] 0,54
246,2 P 0,01 266,4 P 0] 0,51
117,8 P 0,01 141,6 P 0 0,49
967,3 P 0l 13174 P 0 0,47
460,4 P 0] 518,55 P 0 0,47
872,5 P 0] 988,1 P 0 0,47
3171 P 0] 501,2 P 0 0,47
268 P 0,01] 4432 P 0 0,46
379,6 P 0] 535,7 P 0] 0,46

R1



423,4 P 0] 631,2 P 0] 0,44
79,7 P 0,04] 96,7 P 0,01 0,44
158,3 P 0,01] 252,5 P 0] 0,44
496, 1 P 0] 656,7 P 0] 0,44
231,4 P 0,04] 261,6 P 0,01 0,44
989,8 P 0] 1232,6 P 0 0,43
225,9 P 0 3121 P 0 0,41
489,1 P 0] 682,3 P 0 0,41

489 A 0,08 652,6 P 0,03] 0,41
354,7 P 0] 394,7 P 0 04
578,3 P 0,01 8121 P 0,01 0,4
241,2 P 0] 242,6 P 0 0,39
285,7 P 0,011 320,9 P 0 0,39
198,5 P 0,01 197 P 0 0,38

857 P 0 813,6 P 0 0,38
164,5 A 0,08] 215,7 P 0,01 0,38
520,5 P 0] 655 P 0 0,35
450,9 P 0] 505,7 P 0 0,35

465 P 0] 5405 P 0 0,34
366,3 P 0] 5455 P 0 0,34
158,5 M 0,06] 194,2 P 0,011 0,34
161,1 A 0,071 227,3 P 0,01 0,34
1096,3 P 0] 1238,3 P 0 0,34
565,3 P 0 6253 P 0 0,34

982 P 0,02] 1213,2 P 0,01 0,34
512,2 P 0,01] 693,5 P 0 0,34
786,5 P 0] 12513 P 0 0,33
216,6 P 0 313,6 P 0 0,33

263 P 0] 3555 P 0 0,33
385,1 P 0,01l 408,9 P 0 0,32

416 P 0] 532,3 P 0 0,32
556,7 P 0 6975 P 0 0,32
571,6 P 0 673 P 0 0,32
228,9 P 0,04 319 P 0,011 0,32

556 P 0] 8815 P 0 0,32




343,3 P 0,01] 403,9 P 0 0,31
556,9 P 0] 6939 P 0 0,31
440,5 P 0] 467,5 P 0 0,31
627,3 P 0] 790,3 P 0 03
331,1 P 0] 386,1 P 0 03
1294,9 P 0] 1614,9 P 0 0,3

229 P 0,05 263,6 P 0,021 0,3
4431,4 P 0] 5291,2 P 0 0,3
299,5 P 0 313,2 P 0 0,29

373 P 0,01] 5875 P 0 0,29
370,7 P 0,02] 490,7 P 0 0,28
214,8 P 0 257 P 0 0,28
1762,2 P 0] 2000,5 P 0 0,28
1106,6 P 0] 1214,3 P 0] 0,28

356 P 0,02] 419,8 P 0,01 0,27
1524,7 P 0] 1962,6 P 0] 0,27

700 P 0] 784,7 P 0] 0,27
563,3 P 0,01l 600,3 P 0 0,27
377,1 P 0,03| 482,8 P 0,011 0,26
1780,3 P 0] 2132,7 P 0 0,26
371,9 P 0] 458,7 P 0 0,25
237,3 P 0 3285 P 0 0,25
3855,3 P 0] 4837,8 P 0 0,25
316,6 P 0,01] 364,9 P 0] 0,24
1472,5 P 0,01] 1678,6 P 0,01 0,24
837,8 P 0] 1240,1 P 0] 0,24
1028,5 P 0] 1461,5 P 0] 0,24
195,6 P 0,04] 267,6 P 0,01 0,24
202,3 P 0] 265,2 P 0 0,23
1447,2 P 0] 1732,7 P 0 0,23
318,2 A 0,07 393 P 0,04 0,23
384,5 P 0] 551,7 P 0 0,23
305,9 P 0,01] 3434 P 0 0,22
291,1 P 0] 3076 P 0 0,22
401,8 P 0 537 P 0 0,21




323,7 P 0,02| 367,7 P 0 0,21
299,3 P 0,01 376 P 0 0,2
2546 P 0] 3275 P 0 0,19
611,7 P 0] 765,1 P 0 0,17
173,8 M 0,06] 191,6 P 0,01 0,16
190,9 A 0,17 345,3 P 0,03 0,16
584,8 P 0] 6277 P 0 0,14
124,5 M 0,06] 105 P 0 0,12
94,7 P 0,04] 118,8 P 0] -0,02
Down-regulated genes
604,6 P 0] 320,7 P 0,02l -0,2
3670,4 P 0] 21814 P 0 -0,24
3679,4 P 0] 2861,8 P 0 -0,27
1416,2 P 0l 1217,3 P 0 -0,27
348,6 P 0] 289,8 P 0,01 -0,27
667,3 P 0] 430,6 P 0 -0,27
328 P 0] 268,3 P 0 -0,28
623,4 P 0,01] 464,5 P 0,01 -0,28
5132,1 P 0] 3981,1 P 0 -0,29
163,8 P 0,02] 147 A 0,1 -0,29
9199,3 P 0] 7486,8 P 0 -0,3
1363,9 P 0] 1094,2 P 0,01 -0,3
13268,1 P 0] 10601,3 P 0 -0,3
1639,5 P 0] 1399,7 P 0 -0,3
10565,3 P 0] 7884 P 0 -0,3
1581,7 P 0] 1281,5 P 0 -0,31
9752,6 P 0] 7660,8 P 0 -0,32
8227,6 P 0] 6709,1 P 0 -0,32
6456,1 P 0] 5437,9 P 0 -0,32
7337,4 P 0] 5748,2 P 0 -0,32
854 P 0] 679,9 P 0 -0,33
951,9 P 0] 632,22 P 0,01 -0,33
10994 4 P 0] 8762,4 P 0 -0,33
8804,6 P 0] 7156,1 P 0 -0,33




3415,9 P 0] 2738,7 P 0 -0,33
9804,9 P 0] 7905,2 P 0 -0,34
4721,8 P 0] 3474.,8 P 0 -0,34
8145,3 P 0] 6418,9 P 0 -0,34
11292,2 P 0] 8800,9 P 0 -0,34
4251 P 0] 326,5 P 0 -0,35
4754,7 P 0] 3538,6 P 0 -0,35
13789,2 P 0] 11139,1 P 0 -0,35
13740,5 P 0] 10787,9 P 0 -0,35
1372,8 P 0] 1067.,6 P 0 -0,35

4673 P 0] 3916,8 P 0 -0,35
630,9 P 0] 592,7 P 0 -0,35
6964,7 P 0] 55674 P 0 -0,36
8991,5 P 0 7094 P 0 -0,36
2915,2 P 0] 2208,7 P 0 -0,36
6620,5 P 0] 5325,3 P 0 -0,36
5646, 1 P 0] 4465 P 0 -0,37

162,3 P 0,02 90,2 P 0,05 -0,37
13106,1 P 0] 99924 P 0 -0,37
398,2 P 0 317,8 P 0 -0,37
469,1 P 0,01 296,9 P 0,02 -0,37
1794,7 P 0] 1427,2 P 0 -0,37
4103,8 P 0] 3057 P 0 -0,37
1720,4 P 0] 1390,8 P 0 -0,37
10871,5 P 0] 8108,3 P 0 -0,38
4351,7 P 0] 3316 P 0 -0,38
4168,2 P 0] 31394 P 0 -0,38
3076,3 P 0] 2082,3 P 0 -0,38

197,6 P 0] 1824 P 0,01 -0,38

73,2 P 0,04 88,3 A 0,1 -0,38
947,6 P 0 7441 P 0 -0,38
1068,4 P 0 760 P 0 -0,39
6942,7 P 0] 5411,3 P 0 -0,39
355,8 P 0,05 191,5 A 0,13 -0,39
1090, 1 P 0 7257 P 0,01 -0,39




6813 P 0| 5276,7 P 0 -04
165,3 P 0 127,9 P 0,02 -0,4
294,9 P 0] 208 P 0 -04
10121,5 P 0] 7956,6 P 0 -04
7493,9 P 0] 5692,4 P 0 -0,41
10115,6 P 0] 7543,2 P 0 -0,41
10998,2 P 0] 8320,5 P 0 -0,41
4694,6 P 0] 3591 P 0 -0,41
1720,9 P 0] 1210,5 P 0 -0,41
1833,2 P 0] 1368,8 P 0 -042
13413,2 P 0] 10384,3 P 0 -042
102,7 P 0,02 103,2 P 0,03[ -0,42
4585 P 0] 3346,4 P 0 -0,42
16122 P 0] 12186,3 P 0 -0,42
242,3 P 0,02 191,7 P 0,04 -0,42
14702,7 P 0] 10784,6 P 0 -0,42
198 P 0 161,7 P 0,02 -0,42
2378 P 0] 2141,9 P 0 -0,42
57141 P 0] 3995,7 P 0 -0,43
2913,7 P 0] 2369,5 P 0 -0,43
101,8 P 0,05 55,4 A 0,15 -0,43
327 P 0,02 308,6 P 0,04 -0,43
503,4 P 0,02 451 P 0,021 -0,43
8468,1 P 0] 6379,4 P 0] -0,43
24251 P 0] 1887,9 P 0 -0,44
9753,4 P 0] 7001,4 P 0 -0,44
1641,8 P 0] 1593,6 P 0 -0,44
505,6 P 0] 326 P 0,01 -0,44
568,8 P 0,01} 370,1 P 0,02 -0,44
715 P 0] 555,5 P 0 -0,44
375,7 P 0 293 P 0 -0,44
17778,5 P 0] 12037,5 P 0 -0,45
317 P 0 2775 P 0 -0,45
414,3 P 0] 3071 P 0 -0,46
1005,3 P 0 712,2 P 0 -0,46




3139,3 P 0] 2252,1 P 0 -0,47
167,2 P 0,01] 125,1 P 0,05 -0,47
156,3 P 0,02 114,7 P 0,05 -0,47
105,2 P 0 80 P 0,01 -0,47

10308,1 P 0] 6796,6 P 0 -0,48
1046,6 P 0] 650,3 P 0 -0,49
269,8 P 0] 163,5 P 0,03] -0,49

3650,2 P 0] 2637,1 P 0,01 -0,49
71,8 P 0 42,3 P 0,02 -0,49

97 P 0,01] 60,2 A 0,171 -0,49

13546,9 P 0] 9069,4 P 0 -05
199,8 P 0,04] 181,8 P 0,021 -0,5
105,5 P 0,01] 64,2 P 0,04] -0,5
192,4 P 0,01 127,3 P 0,011 -0,5
248,9 P 0,011 180,8 P 0 -05

555 P 0] 464,7 P 0 -05
631 P 0,02] 524,7 M 0,06 -0,5
3883 P 0] 3013,7 P 0 -05
139,1 P 0,02 83,8 P 0,04] -0,5
118,6 P 0 1031 P 0,02l -0,5

1318,2 P 0 9751 P 0 -0,51
336,3 P 0,02 1831 P 0,04 -0,52
90,5 P 0 55 M 0,06 -0,52

7288,8 P 0] 4973,4 P 0 -0,53

92 P 0,05] 67,1 A 0,22 -0,54

209,5 P 0,04 128,6 M 0,06 -0,54
832,8 P 0,01] 498,8 P 0,02 -0,55
400,7 P 0,02] 2472 P 0,011 -0,55

122 P 0,01 71,1 P 0,02 -0,55
122,8 P 0,02 106,9 M 0,06] -0,56

863,5 P 0 616,9 P 0 -0,56
56,2 P 0,02 35,7 A 0,11 -0,56
1982,5 P 0] 1382,7 P 0 -0,57
402,3 P 0,01] 253,6 P 0,02 -0,57
615,9 P 0] 4235 P 0 -0,58




103,4 P 0,01 79,4 A 0,1 -0,58
258,5 P 0] 1591 P 0,02 -0,58
349,6 P 0] 338,2 P 0,021 -0,6
170,6 P 0,05 132,6 A 0,08] -0,6
117,3 P 0,02] 78,9 A 0,1 -0,61
198,5 P 0,04 1284 A 0,07 -0,61
79,2 P 0,02] 44,2 A 0,171 -0,61
662,6 P 0 3799 P 0 -0,62
2149 P 0,01 90,6 P 0,03] -0,63
78,1 P 0,011 56,1 P 0,04 -0,64
2136,6 P 0,03] 1079,9 P 0,01 -0,64
672,4 P 0,03] 414,44 A 0,13 -0,67
1001,6 P 0,01] 638,1 P 0,01 -0,7
2348 P 0] 1588,3 P 0 -0,71
90,6 P 0,02 59,3 P 0,011 -0,73
333,8 P 0,03 1831 A 0,17 -0,75
78,7 P 0,01] 64,8 P 0,02 -0,76
99,2 P 0 68,5 P 0,03 -0,77
257 P 0,01 230,2 A 0,07 -0,78
98,2 P 0,01 36,7 A 0,13 -0,79
302,8 P 0,01 1449 A 0,1 -0,82
249,7 P 0,03 1354 A 0,071 -0,82
83,5 P 0,03 25,5 A 0,13 -0,95
2445 P 0,01] 1254 A 0,08 -0,98
100,4 P 0 63,8 P 0,01 -0,99
84,3 P 0,01] 46,2 M 0,06] -1,08
96,6 P 0,04] 47,7 P 0,05 -1,09
540,7 P 0] 336,6 P o -1,11
68,7 P 0,05] 27,9 A 0,271 -1,17
103,5 P 0,02 58,8 M 0,06] -1,22
63,9 P 0,04 28,5 A 0,33 -1,27
44,2 P 0,02 18,8 A 0,15 -1,38
38,7 P 0 13,9 A 0,15 -1,92
77,1 P 0,02] 19,6 A 0,3] -1,96
94,1 P 0,021 17,1 A 0,6] -2,19
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Change

Change
p-value

Gene Title

Gene
Symbol

Biological
Process
Descriptio

o

Molecular
Function
Descriptio

Cellular
Compone
nt
Descriptio

Pathway

OJRattus norvegicus traf

0l---

OJRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

Oftransgelin

muscle de

OJRattus norvegicus tra

0,0

1]Rattus norvegicus sim

|JRAB3C, member RAS

intracellula

Rattus norvegicus sin

|Rattus norvegicus traf

scavenger receptor cl

Scarb1

CD36;cell

0
0
0|---
0
0
0

|Rattus norvegicus LO

Olhomer, neuronal imm¢

Homer1

OlRattus norvegicus sin]

0,0

1|scaffolding protein SL

Slipr

OJRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

OlRattus Norvegicus sin

Olcamello-like 3

Cml3

Olserum-inducible kinas|

Snk

pkinase;pr

OJnuclear receptor subfa

Nr1d2

DNA bindifnucleus

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus sin]

Oldihydropyrimidinase-li

Dpys4

hydrolase

Ml

0,0

1]Rattus norvegicus trar




cAMP bioslmagnesiur

I Oladenylate cyclase 5 |Adcy5 integral to |G_Protein
I Ojubiquitin-conjugating {Ube2d2  |protein mojubiquitin cq--- -—-
| OlRattus norvegicus traf--- --—- --—- --—- --—-
I O|D site albumin promotiDbp regulation [DNA bindifnucleus |---

OlRattus norvegicus sim

OJarginine vasopressin

Avp

regulation

hormone &

extracelluld

OJRattus norvegicus sim

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus sin

Olphosphodiesterase 1(

0|Rattus norvegicus tral

0,01|Rattus norvegicus sim

OJRattus norvegicus tral

OJRattus norvegicus sim

ol---

OJRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus sin

OlRattus norvegicus sim

Olflavohemoprotein b5+

OJRattus norvegicus hyy

OlRattus norvegicus sin

OlRattus norvegicus sinf

MI

0|Rattus norvegicus traf

MI

OlRattus norvegicus sinf

OlRattus Norvegicus sin

OlRattus norvegicus traf

Ofsolute carrier family 4

Slc4a3

transport /finorganic 4

membrang

OJRattus norvegicus traf

MI

0,01JRattus norvegicus sim

Olbranched chain keto &

Bckdk

signal tran

two-compd

mitochond

MI

0,01|Rattus norvegicus sin

0JADP-ribosylation factd

Arl1

small GTP

small mon

Golgi trans

OJRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus sin

0|Rattus norvegicus traf




OlRattus norvegicus sin

OlRattus Nnorvegicus sin

OlRattus norvegicus traf

OJgrowth response prot

LOC64194

OJRattus norvegicus sinf

0,01Jmonoamine oxidase A

Maoa

electron trd

amine oxid

mitochond

OJHLA-B-associated tra

Bat3

regulation

cytoplasm

OlRattus norvegicus traf

Olprogrammed cell deat

Pdcd8

DNA fragn

pyr_redox;

nucleus ///

OlRattus norvegicus traf

0|Rattus norvegicus sinf

OlRattus norvegicus sinf

OlRattus norvegicus traf

Olpotassium channel su

ion_trans;i

OlRattus Nnorvegicus sin

OlRattus norvegicus traf

Olheterogeneous nuclea

Hrmt112

RNA procs

methyltran

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

MI

0,01|cyclic AMP phosphop

Arpp19

dopamine

Ml

0,01Inucleostemin

cell prolifef

OJRattus norvegicus sim

0|Rattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus sinf

OlRattus norvegicus traf

OlRattus norvegicus traf

MI

ol---

OJtropomyosin isoform §

LOC28689

MI

0,01JRattus norvegicus sim

OJRattus norvegicus sim

O|Pyruvate carboxylase

Pc

gluconeog

cytoplasm

OlRattus norvegicus sin

actin related protein 2

Arpc1b

Arp2/3 pro

similar to mannosidas|

MGC72561

o o Jo

|Rattus norvegicus sim




OJtranscription factor UH

Tcfubf

regulation

DNA bindillnucleus 1"

OJRat PMSG-induced o

O|p65 protein

I P65 - thyroid horj-—- -
| OlRattus norvegicus sinj--- - - - -
| OlRattus norvegicus traf--- - - - -

M 0,01|Rattus norvegicus sinf--- - - - -

| OJRattus norvegicus traf--- - - - -
| OJhigh mobility group bdHmgb2 regulation [DNA bindijchromatin |---

Mi 0,01]|Rattus norvegicus sin}--- - - - -

MD 1|Rattus norvegicus trag--- - - - -

MD 1|fibroblast growth factqFgf13 --- FGF;growt]--- -

D 1|Rattus norvegicus trap--- - - - -

MD 0,99|Rattus norvegicus sin--- - - - -
1]Rattus norvegicus sinj--- - - - -
1]Rattus norvegicus sinj--- --- - - -

MD 0,99|--- - - - - -

MD 1|Rattus norvegicus traf--- - - - -
1|solute carrier family 1]Slc17a7 |- sugar_tr;tr{--- -
1|Rattus norvegicus traf--- --m - - -

MD 1|ATP synthase, H+ trajAtp5b ATP biosyinucleotide |mitochond|Electron_T|

D 1|Rattus norvegicus sinj--- - - - -
MD 0,99|--- - - - - -
MD 1Jkinesin family membe|Kif1b microtubul{imotor actiymitochondj---
D 1lactin, beta Actb cell motilitymotor actiycytoskeletq---
D 1|heterotrimeric guanindGnaq signal tran{signal tran{--- G_Protein|
D 1[ferritin, heavy polypefdFth1 iron ion tralbinding /// {--- R
D 1]reticulon 1 Rtn1 --- - endoplasn]---
D 1lpyruvate kinase, mus{Pkm?2 glycolysis |magnesiur]--- Glycolysis |
MD 0,99|Rattus norvegicus sin]--- - - - -
D 1|Rattus norvegicus traf--- - - - -
D 1|Rattus norvegicus sinj--- - - - -
D 1|calmodulin 1 Calm1 G-protein dcalcium iofjcytoplasm|G13_Signa
D 1]heat shock protein 8 |Hspa8 response tlheat shocK--- -




—_

Rattus norvegicus sin

—_

GNAS complex locus

Gnas

energy res

heterotrim§gmembrang

G_Protein|

<
O

—_

calmodulin 3

Calm3

cell cycle /

calcium ior

cytoplasm

G13_Signa

—_

amyloid beta (A4) pre

App

endocytos

serine-type

coated pit

—_

polyubiquitin

Loc192255

—_

mitochondrial interme

Mipep

proteolysigmagnesiur

mitochond

—_

cytochrome ¢ oxidase

Coxb5a

electron trg

cytochrom

mitochond

—_

Rattus norvegicus sin

—_

hemoglobin, alpha 1

—_

Rattus norvegicus traf

—_

malate dehydrogenas

malate delf

Glycolysis

—_

dynamin 1

endocytosimotor actiy

—_

Rattus norvegicus sin

—_

brain acidic membran

Basp1

calmodulinmembrane

—_

proprotein convertase

Pcsk1n

—_

Rhesus blood group

Rh

Ammoniun

| |0 |0 |0 |0 |0 (0|0 |0 |O |0 |0 |O |0 |O

—_

SNAP25 interacting p

Sip30

<
O

0,99

|Rattus norvegicus traf

—_

Rattus norvegicus sim

—_

Rattus norvegicus sin

—_

Rattus norvegicus traf

—_

Rattus norvegicus traf

—_

prostaglandin D2 synt

Ptgds

prostaglan

prostaglan

extracellul

Eicosanoid

—_

microtubule-associate]

Mtap1a

microtubul

actin bindifmicrotubul

—_

ATPase, Na+/K+ tran

Atp1a3

cation tran

magnesiur

membrang

WW domain binding p

Whbp2

—_

Rattus norvegicus hyy

—_

Rattus norvegicus traf

—_
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—_

NOV protein
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—_

phosphatidylethanola
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—_

Rattus norvegicus sin

|© || |0 |0 |0 |0 |0 |O|OC |O |0 (O |0O

—_

Rattus norvegicus traf




—_

myelin-associated olid

Mobp

neurogeng

structural

—_

myeloid differentiation

Myd8s

<
O

—_

Rattus norvegicus traf

—_

synaptosomal-associa

Snap25

neurotrang

kinesin cor

—_

statin-like

Stnl

GTP_EFT

—_

ATPase Na+/K+ trang

Atp1b1

response t

sodium/po

membrang

—_

development-related §

AF045564

Ndr;cell diff

—_

Rattus norvegicus sim

—_

Rattus norvegicus sim

—_

insulin-like growth fac

regulation

extracelluls

O |[O |O |O |O |O |O |O

—_

Rattus norvegicus sin

<
O

0,99

|kinesin-related proteir

spermatid

male germ

—_

Rattus norvegicus sin

—_

Rattus norvegicus traf

—_

myelin basic protein

structural 1

MAPK_Ca

O |O |O |O |O

—_

Rattus norvegicus sin

MD

0,99

ATPase, Ca++ transp

Atp2b1

cation tran

magnesiur

membrang

—_

hemoglobin beta chai

Hbb

transport /

oxygen tra

hemoglobi

—_

myelin-associated olig
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